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SEQ.ID3-1 6AAAAGGTGGACAAGTCCTATTTTCAA6AGAA6ATGACTTTTAACAGTTTTGAAGGATCT 60 



61 AAAACTTGTGTACCTGCAGACATCAATAAGGAAGAAGAATTTGTAGAAGAGTTTAATAGA 120 

10 KTCVPADINKEEEFVEEFNR 29 

121 TTAAAAACTTTTGCTAATTTTCCAAGTGGTAGTCCTGTTTCAGCATCAACACTGGCACGA 180 
30LKTFANFPSGSPVSASTLAR 49 

181 GCAGGGTTTCTTTATACTGGTGAAGGAGATACCGTGCGGTGCTTTAGTTGTCATGCAGCT 240 
50AGFLYTGEGDTVRCFSCHAA 69 

241 GTAGATAGATGGCAATATGGAGACTCAGCAGTTGGAAGACACAGGAAAGTATCCCCAAAT 300 

70 VDRWQYGDSAVGR HRKVSPN 89 

301 TGCAGATTTATCAACGGCTTTTATCTTGAAAATAGTGCCACGCAGTCTACAAATTCTGGT 360 
90CRFINGFYLENSATQSTNSG 109 

361 ATCCAGAATGGTCAGTACAAAGTTGAAAACTATCTGGGAAGCAGAGATCATTTTGCCTTA 420 

110 IQNGQYK V ENYLGSRDHF AL 129 

421 GACAGGCCATCTGAGACACATGCAGACTATCTTTTGAGAACTGGGCAGGTTGTAGATATA 480 

130 DRPSETH ADYLLRTGQVV D I 149 

481 TCAGACACCATATACCCGAGGAACCCTGCCATGTATaGTGAAGAAGCTAGATTAAAGTCC 540 

150 SDT IYPR NPAMYSEEAR LKS 169 

541 TTTCAGAACTGGCCAGACTATGCTCACCTAACCCCAAGAGAGTTAGCAAGTGCTGGACTC 600 

170 FQNWPDYAHLTPRELASAGL 189 

601 TACTACACAGGTATTGGTGACCAAGTGCAGTGCTTTTGTTGTGGTGGAAAACTGAAAAAT 660 

190 YY.TGIGDQVQCFCCGGKLKN 209 

661 TGGGAACCTTGTGATCGTGCCTGGTCAGAACACAGGCGACACTTTCCTAATTGCTTCTTT 720 

210 WEPCDRAWSEHRRHFPNCFF 229 

721 GTTTTGGGCCGGAATCTTAATATTCGAAGTGAATCTGATGCTGTGAGTTCTGATAGGAAT 780 

230 VLGRNLNIRSESDAVSSDR N 249 

781 TTCCCAAATTCAACAAATCTTCCAAGAAATCCATCCATGGCAGATTATGAAGCACGGATC 840 

250 FPNSTNLPRNPSMADYEARI 269 

841 TTTACTTTTGGGACATGGATATACTCAGTTAACAAGGAGCAGCTTGCAAGAGCTGGATTT 900 

270 FTFGTWIYSVNKEQLARAGF 289 



901 TATGCTTTAGGTGAAGGTGATAAAGTAAAGTGCTTTCACTGTGGAGGAGGGCTAACTGAT 960 
290 YALGEGDKVKCFHCGGGLTD 309 



961 tggaagcccagtgaagacccttgggaacaacatgctaaatggtatccaggJgtgcaaatat 1020 
310 wkpsedpweqhakwypgcky 329 

1021 ctgttagaacagaagggacaagaatatataaacaatattcatttaactcattcacttgag 1080 
330 lleqkgqeyinni hl thsiie 349 



SEQ.ID4-1 



MTFNSFEGS 



9 
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1081 GAGTGTCT^TAAGAACTACTGAGAAAACACCATCACTAACTAGAAGAATTQ^TGATACC 1140 
350 ECL'VRTTEKTPS LTRRIDDT 369 

1141 ATCTTCCAAAATCCTATGGTACAAGAAGCTATACGAATGGGGTTCAGTTTCAAGGACATT 1200 
370 IFQNPMVQEAIRMGPSPKDI 389 

1201 AAGAAAATAATGGAGGAAAAAATTCAGATATCTGGGAGCAACTATAAATCACTTGAGGTT 1260 
390 KKIMEEKIQ ISGSNYKSLEV 409 

1261 CTGGTTGCAGATCTAGTGAATGCTCAGAAAGACAGTATGCAAGATGAGTCAAGTCAGACT 1320 
410 LVADLVNAQKDSMQDESSQT 429 

1321 TCATTACAGAAAGAGATTAGTACTGAAGAGCAGCTAAGGCGCCTGCAAGAGGAGAAGCTT 1380 
430 S LQKE I S TEEQLRRLQ BEKL 449 

1381 TGCAAAATCTGTATGGATAGAAATATTGCTATCGTTTTTGTTCCTTGTGGACATCTAGTC 1440 
450 CKICMD RNIAIVPVPCGHLV 469 

1441 ACTTGTAAACAATGTGCTGAAGCAGTTGACAAGTGTCCCATGTGCTACACAGTCATTACT 1500 
470 TCKQCAEAVDKCPMCYTVIT 489 

1501 TTCAAGCAAAAAATTTTTATGTCTTAATCTAACTCTATAGTAGGCATGTTATGTTGTTCT 1560 
490 PKQKIPMS* 497 

1561 TATTACCCTGATTGAATGTGTGATGTGAACTGACTTTAAGTAATCAGGATTGAATTCCAT 1620 
1621 TAGCATTTGCTACCAAGTAGGAAAAAAAATGTACATGGCAGTGTTTTAGTTGGCAATATA 1680 
1681 ATCTTTGAATTTCTTGATTTTTCAGGGTATTAGCTGTATTATCCATTTTTTTTACTGTTA 1740 
1741 TTTAATTGAAACCATAGACTAAGAATAAGAAGCATCATACTATAACTGAACACAATGTGT 1800 
1801 ATTCATAGTATACTGATTTAATTTCTAAGTGTAAGTGAATTAATCATCTGGATTTTTTAT 1860 
1861 TCTTTTCAGATAGGCTTAACAAATGGAGCTTTCTGTATATAAATGTGGAGATTAGAGTTA 1920 
1921 ATCTCCCCAATCACATAATTTGTTTTGTGTGAAAAAGGAATAAATTGTTCCATGCTGGTG 1980 

1981 SSESL^ ?J° 0 
2041 TTTAAAGTTATAAACACGTACTTGTGCGAATTATTTTTTTAAAGTGATTTGCCATTTTTG 2100 

2101 AAAGCGTATTTAATGATAGAATACTATCGAGCCAACATGTACTGACATGGAAAGATGTCA 2160 

2161 aStS^ J?" 
2221 AAGTATGTATGTTTTTAATATGCATAGAACAAAAGATTTGGAAAGATATACACCAAACTG 2280 

2281 TTAAATGTGGTTTCTCTTCGGGGAGGGGGGGATTGGGGGAGGGGCCCCAGAGGGGTTTTA 2340 

2341 TAGGGGCCTTTTCACTTTCTACTTTTTTCATTTTGTTCTGTTCGAATTTTTTATAAGTAT 2400 

2401 GTATTACTTTTGTAATCAGAATTTTTAGAAAGTATTTTGCTGATTTAAAGGCTTAGGCAT 2460 

2461 StSSoCCTOCaW 2520 
2521 GGGCAGTTAACCTTTTTGGTGCCAATGTGAAATGTAAATGATTTTATGTTTTTCCTGCTT 2580 
2581 TGTGGATGAAAAATATTTCTGAGTGGTAGTTTTTTGACAGGTAGAC(^TGTCTTATCTTG 2640 
2641 TTTCAAAATAAGTATTTCTGATTTTGTAAAATGAAATATAAAATATGTCTCAGATCTTCC 2700 
2701 AATTAAWAGTAAGGATTCATCCTTAATCCTTGCTAGTTTAAGCCTGCCTAAGTCACTTT 

2761 ACTAAAAGATCTTTGTTAACTC^ ooon 
2821 AGAAGCATGTTTGTACACTGCTTGTAGTTATAGTGACAGCTTTCCATGTTGAGATTCTCA 2880 
2881 TATCATCTTGTATCTTAAAGTTTCATGTGAGTTTTTACCGTTAGGATGATTAAGATGTAT 2940 
2941 ATAGGACAAAATGTTAAGTCTTTCCTCTACCTACATTTGTTTTCTTGGCTAGTAATAGTA 3000 
3001 GTAGATACTTCTGAAATAAATGTTCTCTCAAGATCCTTAAAACCTCTTGGAAATTATAAA 3060 
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3061 AATATTGGCAA6AAAA6AAGAATAGTT6TTTAAATATTTTTTAAAAAACACTTGAATAA6 3120 
3121 AATCAGTAGGGTATAAACTAGAAGTTTAAAAATGCCTCATAGAACGTCCAGGGTTTACAT 3180 
3181 TACAAGATTCTCACAACAAACCCATTGTAGAGGTGAGTAAGGCATGTTACTACAGAGGAA 3240 
3241 AGTTTGAGAGTAAAACTGTAAAAAATTATATTTTTGTTGTACTTTCTAAGAGAAAGAGTA 3300 
3301 TTGTTATGTTCTCCTAACTTCTGTTGATTACTACTTTAAGTGATATTCATTTAAAACATT 3360 
3361 GCAAATTT ATTTTATTTATTTAATTTTCTTTTTGAGATGGAGTCTTGCTTGTCACCCAGG 3420 
3421 CTGGAGTGCAGTGGAGTGATCTCTGCTCACTGCAACCTCCGCCTTCTGGGTTCAAGCGAT 3480 
3481 TCTCGTGCCTCAGCTTCCTGAGTAGCTGGAATTACAGGCAGGTGCCACCATGCCCGACTA 3540 
3541 ATTTTTTTTTATTTTTAGTAGAGACGGGGTTTCACCATGTTGGCCAGGCTGGTATCAAAC 3600 
3601 TCCTGACCTCAAGAGATCCACTCGCCTTGCCCTCCCAAAGTGCTGGGATTACAGGCTTGA 3660 
3661 GCCACCACGCCCGGCTAAAACATTGCAAATTTAAATGAGAGTTTTAAAAATTAAATAATG 3720 
3721 ACTGCCCTGTTTCTGTTTTAGTATGTAAATCCTCAGTTCTTCACCTTTGCACTGTCTGCC 3780 
3781 ACTTAGTTTGGTTATATAGTCATTAACTTGAATTTGGTCTGTATAGTCTAGACTTTAAAT 3840 
3841 TTAAAGTTTTCTACAAGGGGAGAAAAGTGTTAAAATTTTTAAAATATGTTTTCCAGGACA 3900 
3901 CTTCACTTCCAAGTCAGGTAGGTAGTTCAATCTAGTTGTTAGCCAAGGACTCAAGGACTG 3960 
3961 AATTGTTTTAACATAAGGCTTTTCCTGTTCTGGGAGCCGCACTTCATTAAAATTCTTCTA 4020 
4021 AAACTTGTATGTTTAGAGTTAAGCAAGACTTTTTTTCTTCCTCTCCATGAGTTGTGAAAT 4080 
4081 TTAATGCACAACGCTGATGTGGCTAACAAGTTTATTTTAAGAATTGTTTAGAAATGCTGT 4140 
4141 TGCTTCAGGTTCTTAAAATCACTCAGCACTCCAACTTCTAATCAAATTTTTGGAGACTTA 4200 
4201 ACAGCATTTGTCTGTGTTTGAACTATAAAAAGCACCGGATCTTTTCCATCTAATTCCGCA 4260 
4261 AAAATTGATCATTTGCAAAGTCAAAACTATAGCCATATCCAAATCTTTTCCCCCTCCCAA 4320 
432r c GAGTTCTCAGTGTCTACATGTAGACTATTCCTTTTCTGTATAAAGTTCACTCTAGGATTT 4380 
4381 CAAGTCACCACTTATTTTACATTTTAGTCATGCAAAGATTCAAGTAGTTTTGCAATAAGT 4440 
4441 ACTTATCTTTATTTGTAATAATTTAGTCTGCTGATCAAAAGCATTGTCTTAATTTTTGAG 4500 
4501 AACTGGTTTTAGCATTTACAAACTAAATTCCAGTTAATTAATTAATAGCTTTATATTGCC 4560 
4561 TTTCCTGCTACATTTGGTTTTTTCCCCTGTCCCTTTGATTACGGGCTAAGGTAGGGTAAG 4620 
4621 AXXGGGTGTAGTGAGTGTATATAATGTGATTTGGCCCTGTGTATTATGATATTTTGTTAT 4680 
4681 TTTTGTTGTTATATTATTTACATTTCAGTAGTTGTTTTTTGTGTTTCCATTTTAGGGGAT 4740 
4741 AAAATTTGTATTTTGAACTATGAATGGAGACTACCGCCCCAGCATTAGTTTCACATGATA 4800 
4801 TACCCTTTAAACCCGAATCATTGTTTTATTTCCTGATTACACAGGTGTTGAATGGGGAAA 4860 
4861 GGGGCTAGTATATCAGTAGGATATACTATGGGATGTATATATATCATTGCTGTTAGAGAA 4920 
4921 ATGAAATAAAATGGGGCTGGGCTCAGTGGCTCACGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGG 4980 
4 9 81 CTGAGGCAGGTGGATCACGAGGTCAGGAGATCGAGACCATCCTGGCTAACACGGTGAAAC 5040 
5041 CCCGTCTCTACTAAAAAACAGAAAATTAGCCGGGCGTGGTGGCGGGCGCCTGTAGTCCCA 5100 
5101 GCTACTCGGGAGGCTGAGGCAGGAGAATGGTGTGAACCCGGGAGGCAGAGCTTGCAGTGA 5160 
5161 GCCGAGATCTCGCCACTGCACTCCAGCCTGGGCAACAGAGCAAGACTCTGTCTCAAAAAA 5220 
5221 AAAAAAAAAAAG 5232 
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SEQ. ID 5 - 1 TTGCTCTGTCACCCAGTTTG6AGTGCAGTTAT6CAGTCTCACACTGCAA6CTCTGCCTCA 6 0 
61 TGGGCTCAAGTGAACCTCCTGCCTCAGCCTCTCAAGTAGCTGGGACCACAGGCAGGTGCC 120 
121 ACCATGTCTGGCTAATTTTTGAGTTTCTTTGTAGAGATGGTGTTTTGCCAAGTO^CCCAG 180 
181 TTTGAGGCTGGTCTCAAACACCTGGGCTCAAGCAATCCATCTACCTCAGCCTCCCAAAGT 240 
241 GCTGGGATTACAGGAGTGAGCCATGGCATGAGGCCTTGTGGGGTGTCTCTTTTAAATGAA 300 
301 AGCATACTCTGTTTACGTATTTGATATGAAGGAATATCCTTCCTTTCCACAAAGACAAAA 360 
361 ATTATCCTATTTTTCTCAAAACATATGTCCTTTTTCTCTACTTTTCATTTTTGTTACTTT 420 
421 TGATGGACACATGTGTTACATTGATTTCACTTTCTCATAATTCTGCTGTAAGAAAAACAA 480 
481 TAGTGCCAGTTCAATGACAAATAGCAACAGTCTGTTATTGCTAGACTGTTACTGTTAGTG 540 
541 GAGACTACCAGAACAGTCAGTCCCAGTGTCAGGGAATCAAAGAGAACATGTTCCCTCTCT 600 
601 AAAGGGCACAGCTGCTGCTCAGCTTTAGCTGATTGCTGCCCTGCAGGACTATAGGCCCAG 660 
661 TGTTGCTAGATCTTTTGATGTTTCAAGAGAAGCTTGGAATCTAGAATGTGATGGGAAGTC 720 
721 TCTTACATTTAAACATGTTGGCAATTAATGGTAAGATTTAAAAATACTGTGGTCCAAGAA 780 
781 AAAAATGGATTTGGAAACTGGATTAAATTCAAATGAGGCATGCAGATTAATCTACAGCAT 840 
841 GGTACAATGTGAATTTTCTGGTTTCTTTAATTGCACTGTAATTAGGTAAGATGTTAGCTT 900 
901 TGGGGAAGCTAAGTGCAGAGTATGCAGAAACTATTATTTTTGTAAGTTTTCTCTAAGTAT 960 
961 AAATAAATTTCAAAATAAAAATAAAAACTTAGTAAAGAACTATAATGCAATTCTATGTAA 1020 
1021 GCCAAACATAATATGTCTTCCAGTTTGAAACCTCTGGGTTTTATTTTATTTTATTTTATT 1080 
1081 TTTGAGACAGAGTCTTGCTGTGTCACCCAGGCTGGAGTGTAGTGGCACTATTTCGGCCCA 1140 
1141 CTGCAACCTCCACCTCCCAGGCTCAAATGATTCTCCTGCCTCAGCCTCCGGAGTAGCTGG 1200 
1201 GATTACAGGCGCGTACCACCACACCCAGCTAATTTTTGTATTTTTAGTAGAGATGGGGTT 1260 
1261 TCACCATTTTGGCCAGGCTGGTTTTGAACTCCTGACCTCAAGTGATCCACTTGTCTTGGC 1320 

- - 132 l^CTCCCAAAATGCTGGGATTACAGGCGTGAGGeACTGCACCAGGCAGAGGCCTCTGTTTTT 1380 
1381 TATCTCTTTTTGGCCTCTACAGTGCCTAGTAAAGCACCTGATACATGGTAAACGATCAGT 1440 
1441 AATTACTAGTACTCTATTTTGGAGAAAATGATTTTTTAAAAAGTCATTGTGTTCCATCCA 1500 
1501 TGAGTCGTTTGAGTTTTAAAACTGTCTTTTTGTTTGTTTTTGAACAGGTTTACAAAGGAG 1560 
1561 GAAAACGACTTCTTCTAGATTTTTTTTTCAGTTTCTTCTATAAATCAAAACATCTCAAAA 1620 
1621 TGGAGACCTAAAATCCTTAAAGGGACTTAGTCTAATCTCGGGAGGTAGTTTTGTGCATGG 1680 
1681 GTAAACAAATTAAGTATTAACTGGTGTTTTACTATCCAAAGAATGCTAATTTTATAAACA 1740 
1741 TGATCGAGTTATATAAGGTATACCATAATGAGTTTGATTTTGAATTTGATTTGTGGAAAT 1800 
1801 AAAGGAAAAGTGATTCTAGCTGGGGCATATTGTTAAAGCATTTTTTTCAGAGTTGGCCAG 1860 
1861 GCAGTCTCCTACTGGCACATTCTCCCATTATGTAGAATAGAAATAGTACCTGTGTTTGGG 1920 
1921 AAAGATTTTAAAATGAGTGACAGTTATTTGGAACAAAGAGCTAATAATCAATCCACTGCA 1980 
1981 AATTAAAGAAACATGCAGATGAAAGTTTTGACACATTAAAATACTTCTACAGTGACAAAG 2040 
2041 AAAAATCAAGAACAAAGCTTTTTGATATGTGCAACAAATTTAGAGGAAGTAAAAAGATAA 2100 
2101 ATGTGATGATTGGTCAAGAAATTATCCAGTTATTTACAAGGCCACTGATATTTTAAACGT 2160 
2161 CCAAAAGTTTGTTTAAATGGGCTGTTACCGCTGAGAATGATGAGGATGAGAATGATGGTT 2220 
2221 GAAGGTTACATTTTAGGAAATGAAGAAACTTAGAAAATTAATATAAAGACAGTGATGAAT 2280 
2281 ACAAAGAAGATTTTTATAACAATGTGTAAAATTTTTGGCCAGGGAAAGGAATATTGAAGT 2340 
2341 TAGATACAATTACTTACCTTTGAGGGAAATAATTGTTGGTAATGAGATGTGATGTTTCTC 2400 
2401 CTGCCACCTGGAAACAAAGCATTGAAGTCTGCAGTTGAAAAGCCCAACGTCTGTGAGATC 2460 
2461 CAGGAAACCATGCTTGCAAACCACTGGTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGCCACAG 2520 
2521 TGACTTGCTTATTGGTCATTGCTAGTATTATCGACTCAGAACCTCTTTACTAATGGCTAG 2580 
2581 TAAATCATAATTGAGAAATTCTGAATTTTGACAAGGTCTCTGCTGTTGAAATGGTAAATT 2640 
2641 TATTATTTTTTTTGTCATGATAAATTCTGGTTCAAGGTATGCTATCCATGAAATAATTTC 2700 
2701 TGACCAAAACTAAATTGATGCAATTTGATTATCCATCTTAGCCTACAGATGGCATCTGGT 2760 
2761 AACTTTTGACTGTTTTAAAAAATAAATCCACTATCAGAGTAGATTTGATGTTGGCTTCAG 2820 
2821 AAACATTTAGAAAAACAAAAGTTCAAAAATGTTTTCAGGAGGTGATAAGTTGAATAACTC 2880 
2881 TACAATGTTAGTTCTTTGAGGGGGACARAAAATTTAAAATCTTTGAAAGGTCTTATTTTA 2940 
2941 CAGCCATATCTAAATTATCTTAAGAAAATTTTTAACAAAGGGAATGAAATATATATCATG 3000 
3001 ATTCTGTTTTTCCAAAAGTAACCTGAATATAGCAATGAAGTTCAGTTTTGTTATTGGTAG 3060 
3061 TTTGGGCAGAGTCTCTTTTTGCAGCACCTGTTGTCTACCATAATTACAGAGGACATTTCC 3120 
3121 ATGTTCTAGCCAAGTATACTATTAGAATAAARAAACTTAACATTGAGTTGCTTCAACAGC 3180 
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3181 ATGAAACTGAGTCCAAAA6ACCAAATGAACAAACACATTAATCTCTGATTATTTATTTTA 3240 
3241 AATAGAATATTTAATTGTGTAAGATCTAATAGTATCATTATACTTAAGCAATCATATTCC 3300 
3301 TGATGATCTATGGGAAATAACTATTATTTAATTAATATTGAAACCAGGTTTTAAGATGTG 3360 
3361 TTAGCCAGTCCTGTTACTAGTAAATCTCTTTATTTGGAGAGAAATTTTAGATTGTTTTGT 3420 
3421 TCTCCTTATTAGAAGGATTGTAGAAAGAAAAAAATGACTAATTGGAGAAAAATTGGGGAT 3480 
3481 ATATCATATTTCACTGAATTCAAAATGTCTTCAGTTGTAAATCTTACCATTATTTTACGT 3540 
3541 ACCTCTAAGAAATAAAAGTGCTTCTAATTAAAATATGATGTCATTAATTATGAAATACTT 3600 
3601 CTTGATAACAGAAGTTTTAAAATAGCCATCTTAGAATCAGTGAAATATGGTAATGTATTA 3660 
3661 TTTTCCTCCTTTGAGTNAGGTCTTGTGCTTTTTNTTCCTGGCCACTAAATNTCACCATNT 3720 
3721 CCAANAAGCAAANTAAACCTATTCTGAATATTTTTGCTGTGAAACACTTGNCAGCAGAGC 3780 
3781 TTTCCCNCCATGNNAGAAGCTTCATGAGTCACACATTACATCTTTGGGTTGATTGAATGC 3840 
3841 CACTGAAACATTTCTAGTAGCCTGGAGNAGTTGACCTACCTGTGGAGATGCCTGCCATTA 3900 
3901 AATGGCATCCTGATGGCTTAATACACATCACTCTTCTGTGNAGGGTTTTAATTTTCAACA 3960 
3961 CAGCTTACTCTGTAGCATCATGTTTACATTGTATGTATAAAGATTATACNAAGGTGCAAT 4020 
4021 TGTGTATTTCTTCCTTAAAATGTATCAGTATAGGATTTAGAATGTCCATGTTGAAACTCT 4080 
4081 AAATGCATAGAAATAAAAATAATAAAAAATTTTTCATTTTGGCTTTTCAGCCTAGTATTA 4140 
4141 AAACTGATAAAAGCAAAGCCATGCACAAAACTACCTCCCTAGAGAAAGGCTAGTCCCTTT 4200 
4201 TCTTCCCCATTCATTTCATTATGAACATAGTAGAAAACAGCATATTCTTATCAAATTTGA 4260 
SEQ.ID6-1 MNIVENSIPLSNLM14 

4261 TGAAAAGCGCCAACACGTTTGAACTGAAATACGACTTGTCATGTGAACTGTACCGAATGT 4320 

, -„15-^-K^-S-A- N T -T_F_E T -L_K_Y_.D_L_S_C..B _L„. X -X .«. | T | 4 

4321 CTACGTATTCCACTTTTCCTGCTGGGGTTCCTGTCTCAGAAAGGAGTCTTGCTCGTGCTG 4380 
35 TYSTPPAGVPVSERSLARAG54 

4381 GTTTCTATTACACTGGTGTGAATGACAAGGTCAAATGCTTCTGTTGTGGCCTGATGCTGG 4440 
55 PYYTGVNDKVKC FCCGLMLD74 

4441 ATAACTGGAAAAGAGGAGACAGTCCTACTGAAAAGCATAAAAAGTTGTATCCTAGCTGCA 4500 
75 NWKRGDSPTEKHKKLYPSCR94 

4501 GATTCGTTCAGAGTCTAAATTCCGTTAACAACTTGGAAGCTACCTCTCAGCCTACTTTTC 4560 
95 PVQSLNSVNNLEATSQPTFP 114 

4561 CTTCTTCAGTAACACATTCCACACACTCATTACTTCCGGGTACAGAAAACAGTGGATATT 4620 
115 SSVTHS THSLLPGTENSGYF 134 

4621 TCCGTGGCTCTTATTCAAACTCTCCATCAAATCCTGTAAACTCCAGAGCAAATCAAGAAT 4680 
135 RGSYSNSP SNPVNSRANQEP 154 

4681 TTTCTGCCTTGATGAGAAGTTCCTACCCCTGTCCAATGAATAACGAAAATGCCAGATTAC 4740 
155 SALMRSSYPCPMNNENARLL 174 

4741 TTACTTTTCAGACATGGCCATTGACTTTTCTGTCGCCAACAGATCTGGCACGAGCAGGCT 4800 
175 TPQTWPLTPLSPTDLARAGF 194 

4801 TTTACTACATAGGACCTGGAGACAGAGTGGCTTGCTTTGCCTGTGGTGGAAAATTGAGCA 4860 
195 YYIGPGDRVACPACGGKLSN 214 

4861 ATTGGGAACCGAAGGATAATGCTATGTCAGAACACCTGAGACATTTTCCCAAATGCCCAT 4920 
215 WEPKDNAMSEHLRHPPKCPP 234 
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4921 TTATAGAAAATCAGCTTCAAGACACTTCAAGATACACAGTTTCTAATCTGAGCATGCAGA 4980 
235 IENQLQDTSRYTVSNLSMQT 254 

4981 CACATGCAGCCCGCTTTAAAACATTCTTTAACTGGCCCTCTAGTGTTCTAGTTAATCCTG 5040 
255 HAARFKTFFNWPSSVLVNPE 274 

l v 2 

5041 AGCAGCTTGCAAGTGCGGGTTTTTATTATGTGGjGTAACAGTGATGATGTCAAATGCTTTT 5100 
275 QLASAGFYYVGNSDDVK C FC 294 

5101 GCTGTGATGGTGGACTCAGGTGTTGGGAATCTGGAGATGATCCATGGGTTCAACATGCCA 5160 
295 CDGGLRCWESGDDPWV QHAK 314 



5161 AGTGGTTTCCAAGGTGTGAGTACTTGATAAGAATTAAAGGACAGGAGTTCATCCGTCAAG 5220 
315 WFPR CEYLIRIKGQEFIRQV334 



5221 TTCAAGCCAGTTACCCTCATCTACTTGAACAGCTGCTATCCACATCAGACAGCCCAGGAG 5280 
335 QASYPHL LEQLLSTSDSPGD354 



5281 ATGAAAATGCAGAGTCATCAATTATCCATTTTGAACCTGGAGAAGACCATTCAGAAGATG 5340 
355 ENAESSriHFEPGEDHSEDA374 

5341 CAATCATGATGAATACTCCTGTGATTAATGCTGCCGTGGAAATGGGCTTTAGTAGAAGCC 5400 

5401 TGGTAAAACAGACAGTTCAGAGAAAAATCCTAGCAACTGGAGAGAATTATAGACTAGTCA 5460 
395 VKQ TVQRKILATGENYRLVN 414 

5461 ATGATCTTGTGTTAGACTTACTCAATGCAGAAGATGAAATAAGGGAAGAGGAGAGAGAAA 5520 
415 DLVLDLLNAEDEIREEERER 434 

5_6 

5521 GAGCAACTGAGGAAAAAGAATCAAlATGATTTATTATTAATCCGGAAGAATAGAATGGCAC 5580 
435 ATEEKESh'DLLLIRKNRMAL 454 

5581 TTTTTCAACATTTGACTTGTGTAATTCCAATCCTGGAT AGTCTACTAACTGCCGGAATTA 5640 
455 FQHLTCVIPILDSLLTAGII 474 

5641 TTAATGAACAAGAACATGATGTTATTAAACAGAAGACACAGACGTCTTTACAAGCAAGAG 5700 
475 NEQEHDVIKQKTQTSLQARB 494 

5701 AACTGATTGATACGATTTTAGTAAAAGGAAATATTGCAGCCACTGTATTCAGAAACTCTC 5760 
495 LIDTIL VKGNIAATVFRNSL 514 

5761 TGCAAGAAGCTGAAGCTGTGTTATATGAGCATTTATTTGJPTGCAACAGGACATAAAATATA 5820 
515 QEAEAVLYEHLFVQQDI KYI 534 



5821 TTCCCACAGAAGATGTTTCAGATCTACCAGTGGAAGAACAATTGCGGAGACTACAAGAAG 5880 
535 PTEDVSDLPVEEQLRRLQEE 554 

5881 AAAGAACATGTAAAGTGTGTATGGACAAAGAAGTGTCCATAGTGTTTATTCCTTGTGGTC 5940 
555 RTCKVCMDKEVSIVFIPCGH 574 

5941 ATCTAGTAGTATGCAAAGATTGTGCTCCTTCTTTAAGAAAGTGTCCTATTTGTAGGAGTA 6000 
575 LVVCKDCAP SLRKCP ICRST 594 







Fig. 2 (cont.) 




7/33 



6001 CAATCAAG6GTACA6TTCGTACATTTCTTTCATGAAGAAGAACCAAAACATCGTCTAAAC 6060 
595 IKGTVRTPLS* 604 

6061 TTTAGAATTAATTTATTAAATGTATTATAACTTTAACTTTTATCCTAATTTGGTTTCCTT 6120 
6121 AAAATTTTTATTTATTTACAACTCAAAAAACATTGTTTTGTGTAACATATTTATATATGT 6180 
6181 ATCTAAACCATATGAACATATATTTTTTAGAAACTAAGAGAATGATAGGCTTTTGTTCTT 6240 
6241 ATGAACGAAAAAGAGGTAGCACTACAAACACAATATTCAATCAAAATTTCAGCATTATTG 6300 
6301 AAATTGTAAGTGAAGTAAAACTTAAGATATTTGAGTTAACCTTTAAGAATTTTAAATATT 6360 
6361 TTGGCATTGTACTAATACCGGGAACATGAAGCCAGGTGTGGTGGTATGTGCCTGTAGTCC 6420 
6421 CAGGCTGAGGCAAGAGAATTACTTGAGCCCAGGAGTTTGAATCCATCCTGGGCAGCATAC 6480 
6481 TGAGACCCTGCCTTTAAAAACAAACAGAACAAAAACAAAACACCAGGGACACATTTCTCT 6540 
6541 GTCTTTTTTGATCAGTGTCCTATACATCGAAGGTGTGCATATATGTTGAATCACATTTTA 6600 
6601 GGGACATGGTGTTTTTATAAAGAATTCTGTGAGAAAAAATTTAATAAAGCAACCAAAAAA 6660 
6661 AAAAAAAAA 6669 
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SEQ.ID7- 1 GAGC6CCC6G^TGATCCGAGCCGAGC6GGCC6TATCTCCTTGTC66CGCC6CT6ATTCC 60 
61 CGGCTCTGCGGAGGCCTCTAGGCAGCCGCGCAGCTTCCGTGTTTGCTGCGCCCGCACTGC 120 
121 2 ^TTACAACCCTGAAGAATCTCCCTATCCCTATTTTGTCCCCCTGCAGTAATAAATCCC 180 
181 ATTATGGAGATCTCGAAACTTTATAAAGGGATATAGTTTGAATTCTATGGAGTGTAATTT 240 
241 TGTGTATGAATTATATTTTTAAAACATTGAAGAGTTTTCAGAAAGAAGGCTAGTAGAGTT 300 
301 GATTACTGATACTTTATGCTAAGCAGTACTTTTTTGGTAGTACAATATTTTGTTAGGCGT 360 
361 TTCTGATAACACTAGAAAGGACAAGTTTTATCTTGTGATAAATTGATTAATGTTTACAAC 420 
421 ATGACTGATAATTATAGCTGAATAGTCCTTAAATGATGAACAGGTTATTTAGTTTTTAAA 480 
481 TGCAGTGTAAAAAGTGTGCTGTGGAAATTTTATGGCTAACTAAGTTTATGGAGAAAATAC 540 
541 CTTCAGTTGATCAAGAATAATAGTGGTATACAAAGTTAGGAAGAAAGTCAACATGATGCT 600 
601 GCAGGAAATGGAAACAAATACAAATGATATTTAACAAAGATAGAGTTTACAGTTTTTGAA 660 
661 CTTTAAGCCAAATTCATTTGACATCAAGCACTATAGCAGGCACAGGTTCAACAAAGCTTG 720 
721 TGGGTATTGACTTCCCCCAAAAGTTGTCAGCTGAAGTAATTTAGCCCACTTAAGTAAATA 780 
781 CTATGATGATAAGCTGTGTGAACTTAGCTTTTAAATAGTGTGACCATATGAAGGTTTTAA 840 
841 TTACTTTTGTTTATTGGAATAAAATGAGATTTTTTGGGTTGTCATGTTAAAGTGCTTATA 900 
901 GGGAAAGAAGCCTGCATATAATTTTTTACCTTGTGGCATAATCAGTAATTGGTCTGTTAT 960 
961 TCAGGCTTCATAGCTTGTAACCARATATAAATAAAAGGCATAATTTAGGTATTCTATAGT 1020 
1021 TGCTTAGAATTTTGTTAATATAAATCTCTGTGAAAAATCAAGGAGTTTTAATATTTTCAG 1080 
1081 AAGTGCATCCACCTTTCAGGGCTTTAAGTTAGTATTAACTCAAGATTATGAACAAATAGC 1140 
1141 ACTTAGGTTACCTGAAAGAGTTACTACAACCCCAAAGAGTTGTGTTCTAAGTAGTATCTT 1200 
1201 GGTAATTCAGAGAGATACTCATCCTACCTGAATATAAACTGAGATAAATCCAGTAAAGAA 1260 
1261 AGTGTAGTAAATTCTACATAAGAGTCTATCATTGATTTCTTTTTGTGGTAAAAATCTTAG 1320 
1321 TTCATGTGAAGAAATTTCATGTGAATGTTTTAGCTATCAAACAGTACTGTCACCTACTCA 1380 

1381 TGCACAAAACTGCCTCCCAAAGACTTTTCCCAGGTCCCT 1*40 
SEQ.ID8-* HKTASQRLPPGPSYQNIKSi^i 




Fig. 3 



9/33 



1981 CATCAGAATTGGCAAGAGCTGGTTTTTATTATATAGGACCTGGAGATAGGGTAGCCTGCT 2040. 
202 SELARAGPYYIGPGDRVACP 221 

2041 TTGCCTGTGGTGGGAAGCTCAGTAACTGGGAACCAAAGGATGATGCTATGTCAGAACACC 2100 
222 ACGGKLSNWEPKDDAMS EHR 241 

2101 GGAGGCATTTTCCCAACTGTCCATTTTTGGAAAATTCTCTAGAAACTCTGAGGTTTAGCA 2160 
242 RHPPNCPFLENSLETLRPSI 261 

2161 TTTCAAATCTGAGCATGCAGACACATGCAGCTCGAATGAGAACATTTATGTACTGGCCAT 2220 
262 SNLSMQ THAARMRTFMYWP S 281 

2221 CTAGTGTTCCAGTTCAGCCTGAGCAGCTTGCAAGTGCTGGTTTTTATTATGTGGGTCGCA 2280 
282 SVPVQPEQLASAGFYYVGRN 301 

2281 ATGATGATGTCAAATGCTTTTGTTGTGATGGTGGCTTGAGGTGTTGGGAATCTGGAGATG 2340 
302 DDVKCFCCDGGLRCWES6DD 321 

4 5 

2341 ATCCATGGGTAGAACATGCCAAGTGGTTTCCAAG^TGTGAGTTCTTGATACGAATGAAAG 2400 
322 PWVEHAK WFP R C EFLIRMK G 341 



2401 GCCAAGAGTTTGTTGATGAGATTCAAGGTAGATATCCTCATCTTCTTGAACAG^GTTGT 2460 
342 QEFVDEIQGRYPH LLEQLLS361 

2461 CAACTTCAGATACCACTGGAGAAGAAAATGCTGACCCACCAA^TATTCATTTTGGACCTG 2520 
362 TSD TTGEENADPPiIHP GPG 381 

2521 GAGAAAGTTCTTCAGAAGATGCTGTCATGATGAATACACCTGTGGTTAAATCTGCCTTGG 2580 
382 ESSSEDAVMMNTPVVKSA LE 401 

2581 AAATGGGCTTTAATAGAGACCTGGTGAAACAAACAGTTCAAAGTAAAATCCTGACAACTG 2640 
402 MGPNRDLVKQTVQSKILTTG 421 

2641 GAGAGAACTATAAAACAGTTAATGATATTGTGTCAGCACTTCTTAATGCTGAAGATGAAA 2700 
422 ENYKTVNDIVSALLNAEDE K 441 

7^8 



2701 AAAGAGAAGAGGAGAAGGAAAAACAAGCTGAAGAAATGGCATCAG^TGATTTGTCATTAA 2760 
442 REEEKEKQAEEMASDDLSLI 461 

2761 TTCGGAAGAACAGAATGGCTCTCTTTCAACAATTGACATGTGTGCTTCCTATCCTGGATA 2820 
462 RKNRMALPQ QLTCVLPILDN 481 

2821 ATCTTTTAAAGGCCAATGTAATTAATAAACAGGAACATGATATTATTAAACAAAAAACAC 2880 
482 LLKAN VINKQEHDIIKQKTQ 501 

2881 AGATACCTTTACAAGCGAGAGAACTGATTGATACCATTTTGGTTAAAGGAAATGCTGCGG 2940 
502 IPLQARELIDTILVKGNAAA 521 

2941 CCAACATCTTCAAAAACTGTCTAAAAGAAATTGACTCTACATTGTATAAGAACTTATTTG 3000 
522 HIPKNCLKEIDSTLYKNLPV 541 

8 9 9 y 10 
3 OOl^GGATAAGAATATGAAGTATATCCCAACAGAAGATGTTTCAGGTCTGTCACTGGAAGAAC 3060 

542 DKNMKYIPTEDVS<TLSLEBQ561 
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3061 AATTGAGGAGGTT6CAAGAAGAAC6AACTTGTAAAGTGT6TAT66ACAAAGAA6TTTCT6 3120 
562 LRRLQEERTCKVCMDKEVSV 581 

3121 TTGTATTTATTCCTTGTGGTCATCTGGTAGTATGCCAGGAATGTGCCCCTTCTCTAAGAA 3180 
582 VPIPCGHLVVCQECAPSLRK 601 

3181 AATGCCCTATTTGCAGGGGTATAATCAAGGGTACTGTTCGTACATTTCTCTCTTAAAGAA 3240 
602 CPICRGIIKGTVRTPLS* 618 

3241 AAATAGTCTATATTTTAACCTGCATAAAAAGGTCTTTAAAATATTGTTGAACACTTGAAG 3300 
3301 CCATCTAAAGTAAAAAGGGAATTATGAGTTTTTCAATTAGTAACATTCATGTTCTAGTCT 3360 
3361 GCTTTGGTACTAATAATCTTGTTTCTGAAAAGATGGTATCATATATTTAATCTTAATCTG 3420 
3421 TTTATTTACAAGGGAAGATTTATGTTTGGTGAACTATATTAGTATGTATGTGTACCTAAG 3480 
3481 GGAGTAGTGTCACTGCTTGTTATGCATCATTTCAGGAGTTACTGGATTTGTTGTTCTTTC 3540 
3541 AGAAAGCTTTGAATACTAAATTATAGTGTAGAAAAGAACTGGAAACCAGGAACTCTGGAG 3600 
3601 TTCATCAGAGTTATGGTGCCGAATTGTCTTTGGTGCTTTTCACTTGTGTTTTAAAATAAG 3660 
3661 GATTTTTCTCTTATTTCTCCCCCTAGTTTGTGAGAAACATCTCAATAAAGTGCTTTAAAA 3720 
3721 AGAAAAAAAAAA 3732 
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I 9_i A TTTTTTAAATTGATGCATTAACATTCTAAACATTCATCT6TTTTTAAATAGTAAAAATT 60 

61 GAACTTTGCCTTGAATATGTAATGATTCATTATAACAATTATGCATAGTCTTTAATAATC 120 
121 TGCATATTTTATGCTGCTTTCATGTTTTTCCTAATTAATGACTTCACATGTTTAATATTT 180 
181 ATAATTTTTCTGTCATAGTTTCCATATTTATATAAAATGAATACTTAAGATCAGTAATTC 240 
241 TGCTCTGTTTGTTTATATACTATTTTCCATCAAAAGACAAAATGGGACTGAGGTTGAGGC 300 
301 TCGTTGCTAAAGCACTTTCCTAAAATGCAAAAGGCCCTATGATGGATCCCTAGTACTTAT 360 
361 TTAAGTGAGAGAGAAACAGGCTGGGGGTGTAGGTCTGTTAGAGCATGTGTTTGGCATTAT 420 
421 GTGAAGCCCAAACACTAAAAAAGGAGAACAAACAAAAGCGCAGACTTTAAAACTCAAGTG 480 
481 GTTTGGTAATGTACGACTCTACTGTTTAGAATTAAAATGTGTCTTAGTTATTGTGCCATT 540 
541 ATTTTTATGTCATCACTGGATAATATATTAGTGCTTAGTATCAGAAATAGTCCTTATGCT 600 
601 TTGTGTTTTGAAGTTCCTAATGCAATGTTCTCTTTCTAGAAAAGGTGGACAAGTCCTATT 660 
661 TTCCAGAGAAGATGACTTTTAACAGTTTTGAAGGAACTAGAACTTTTGTACTTGCAGACA 720 
10-1 MTPNSFBGTRTPVLADT17 

721 CCAATAAGGATGAAGAATTTGTAGAAGAGTTTAATAGATTAAAAACATTTGCTAACTTCC 780 
18 NKDEEFVEEF NRLKTFANFP37 

781 CAAGTAGTAGTCCTGTTTCAGCATCAACATTGGCGCGAGCTGGGTTTCTTTATACCGGTG 840 
38 S S S PV S AS T LARAGP LY TG E57 

841 AAGGAGACACCGTGCAATGTTTCAGTTGTCATGCGGCAATAGATAGATGGCAGTATGGAG 900 

^58^, G-.B ,,T ■JL^.-S- J-Q, ■£ H . A..A. I D .R J ,Q X .0 D 77 

901 ACTCAGCTGTTGGAAGACACAGGAGAATATCCCCAAATTGCAGATTTATCAATGGTTTTT 960 
78 SAVGRHRRISPNCRFINGFY97 

961 ATTTTGAAAATGGTGCTGCACAGTCTACAAATCCTGGTATCCAAAATGGCCAGTACAAAT 1020 
98 FENGAAQSTNPGIQNGQYKS 117 

1021 CTGAAAACTGTGTGGGAAATAGAAATCCTTTTGCCCCTGACAGGCCACCTGAGACTCATG 1080 
118 ENCVGNRNPFAPDRPPETHA 137 

1081 CTGATTATCTCTTGAGAACTGGACAGGTTGTAGATATTTCAGACACCATATACCCGAGGA 1140 
138 DYLLRTGQVVDI SD T IYPRN 157 

1141 ACCCTGCCATGTGTAGTGAAGAAGCCAGATTGAAGTCATTTCAGAACTGGCCGGACTATG 1200 
158 PAMCSEEARLKSFQNWPDYA 177 

1201 CTCATTTAACCCCCAGAGAGTTAGCTAGTGCTGGCCTCTACTACACAGGGGCTGATGATC 1260 
178 HLTPRELASAGLYYTG ADDQ 197 

1261 AAGTGCAATGCTTTTGTTGTGGGGGAAAACTGAAAAATTGGGAACCCTGTGATCGTGCCT 1320 
198 VQCPCCGGKLKNWEPCDRAW 217 

1321 GGTCAGAACACAGGAGACACTTTCCCAATTGCTTTTTTGTTTTGGGCCGGAACGTTAATG 1380 
218 SEHR RHFPNCPFVLGRNVNV 237 

1381 TTCGAAGTGAATCTGGTGTGAGTTCTGATAGGAATTTCCCAAATTCAACAAACTCTCCAA 1440 
238 RSESGVSSDRNPPNSTNSPR 257 

1441 GAAATCCAGCCATGGCAGAATATGAAGCACGGATCGTTACTTTTGGAACATGGACATCCT 1500 
258 NPAMAEYEARI VTPGTWTS S 277 
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l y 2 

1501 CAGTTAACAAGGAGCAGCTTGCAAGAGCTGGATTTTATGCTTTAGGTGAAGGCGATAAAG 1560 
278 VNKEQLARAGFYALGEGDKV 297 

1561 TGAAGTGCTTCCACTGTGGAGGAGGGCTCACGGATTGGAAGCCAAGTGAAGACCCCTGGG 1620 
298 KCFHCGGGLTDWKPSEDPWD 317 

1621 ACCAGCATGCTAAGTGCTACCCAGGGTGCAAATACCTATTGGATGAGAAGGGGCAAGAAT 1680 
318 QHAKCYPG"CKYLLDEKGQEY337 

1681 ATATAAATAATATTCATTTAACCCATCCACTTGAGGAATCTTTGJgGAAGAACTGCTGAAA 1740 
338 INNIHLTHP^L^EESLGRTAEK 357 

1741 AAACACCACCGCTAACTAAAAAAATCGAT^TACCATCTTCCAGAATCCTATGGTGCAAG 1800 
358 TPPLTKKID. DTIPQNPMVQE 377 

1801 AAGCTATACGAATGGGATTTAGCTTCAAGGACCTTAAGAAAACAATGGAAGAAAAAATCC 1860 
378 AIRMGFSFKDLKKTMEEKIQ 397 

1861 AAACATCCGGGAGCAGCTATCTATCACTTGAGGTCCTGATTGCAGATCTTGTGAGTGCTC 1920 
398 TSGSSYLSLEVLIAD L VSAQ 417 

1921 AGAAAGATAATACGGAGGATGAGTCAAGTCAAACTTCATTGCAGAAAG^CATTAGTACTG 1980 
418 KDNTEDESSQTSLQKDISTE 437 

1981 AAGAGCAGCTAAGGCGCCTACAAGAGGAGAAGCTTTCCAAAATCTGTATGGATAGAAATA 2040 
438 EQL RRLQEEKLSKICMDRNI 457 

2041 TTGCTATCGTTTTTTTTCCTTGTGGACATCTGGCCACTTGTAAACAGTGTGCAGAAGCAG 2100 
458 AIVPPPCGHLATCKQCAEAV 477 

2101 TTGACAAATGTCCCATGTGCTACACCGTCATTACGTTCAACCAAAAAATTTTTATGTCTT 2160 
478 DKCPMCYTVITP NQKIFMS*496 

2161 AGTGGGGCACCACATGTTATGTTCTTCTTGCTCTAATTGAATGTGTAATGGGAGCGAACT 2220 
2221 TTAAGTAATCCTGCATTTGCATTCCATTAGCATCCTGCTGTTTCCAAATGGAGACCAATG 2280 
2281 CTAACAGCACTGTTTCCGTCTAAACATTCAATTTCTGGATCTTTCGAGTTATCAGCTGTA 2340 
2341 TCATTTAGCCAGTGTTTTACTCGATTGAAACCTTAGACAGAGAAGCATTTTATAGCTTTT 2400 
2401 CACATGTATATTGGTAGTACACTGACTTGATTTCTATATGTAAGTGAATTCATCACCTGC 2460 
2461 ATGTTTCATGCCTTTTGCATAAGCTTAACAAATGGAGTGTTCTGTATAAGCATGGAGATG 2520 
2521 TGATGGAATCTGCCCAATGACTTTAATTGGCTTATTGTAAACACGGAAAGAACTGCCCCA 2580 
2581 CGCTGCTGGGAGGATAAAGATTGTTTTAGATGCTCACTTCTGTGTTTTAGGATTCTGCCC 2640 
2641 ATTTACTTGGAATTTATTGGAGTTATAATGTACTTATATGATATTTCCGAA 2691 



Fig. 4 (cont.) 



13/33 



ID 11-1 TG6GAGTTCCCCGGAGCCCTGGAGGAAAGCACCGCAGGTCT6AGCAGCCCTGA6CCGGGC 60 
61 AGGGTGGGGGCAGTGGCTAAGGCCTAGCTGGGGACGATTTAAAGGTATCGCGCCACCCAG 120 
121 CCACACCCCACAGGCCAGGCGAGGGTGCCACCCCCGGAGATCAGAGGTCATTGCTGGCGT 180 



181 TCAGAGCCTAGGAAGTGGGCTGC^TATCAGCCTAGCAGTAAAACCGACCAGAAGCCATG 240 



241 CACAAAACTACATCCCCAGAGAAAGACTTGTCCCTTCCCCTCCCTGTCATCTCACCATGA 300 
301 ACATGGTTCAAGACAGCGCCTTTCTAGCCAAGCTGATGAAGAGTGCTGACACCTTTGAGT 360 
ID 12-1 MVQDSAFLAKLMKSADTFEL20 

361 TGAAGTATGACTTTTCCTGTGAGCTGTACCGATTGTCCACGTATTCAGCTTTTCCCAGGG 420 
21 KYDPSCBLYRLSTYSAPPRG40 

421 GAGTTCCTGTGTCAGAAAGGAGTCTGGCTCGTGCTGGCTTTTACTACACTGGTGCCAATG 480 
41 VPVSERSLARAGFYYTGAND60 

481 ACAAGGTCAAGTGCTTCTGCTGTGGCCTGATGCTAGACAACTGGAAACAAGGGGACAGTC 540 
61 KVKCPCCGLMLDNWKQGDSP80 

541 CCATGGAGAAGCACAGAAAGTTGTACCCCAGCTGCAACTTTGTACAGACTTTGAATCCAG 600 
-P- E Jk J 1 ~!L K - L - P -JL_P F V Q T L N P A 100 
601 CCAACAGTCTGGAAGCTAGTCCTCGGCCTTCTCTTCCTTCCACGGCGATGAGCACCATGC 660 
101 NSLEASPRP SLPSTAMSTMP 120 

661 CTTTGAGCTTTGCAAGTTCTGAGAATACTGGCTATTTCAGTGGCTCTTACTCGAGCTTTC 720 
121 LSPASSENTGYPSGSYSSPP 140 

721 CCTCAGACCCTGTGAACTTCCGAGCAAATCAAGATTGTCCTGCTTTGAGCACAAGTCCCT 780 
141 SDPVNPRANQDCPALSTSPY 160 

781 ACCACTTTGCAATGAACACAGAGAAGGCCAGATTACTCACCTATGAAACATGGCCATTGT 840 
161 HPAMNTEKARLLTYETWPLS 180 

841 CTTTTCTGTCACCAGCAAAGCTGGCCAAAGCAGGCTTCTACTACATAGGACCTGGAGATA 900 
181 PLSPAKLAKAGPYYIGPGDR 200 

901 GAGTGGCCTGCTTTGCGTGCGATGGGAAACTGAGCAACTGGGAACGTAAGGATGATGCTA 960 
201 VACPACDGKLSNWERKDDAM 220 

961 TGTCAGAGCACCAGAGGCATTTCCCCAGCTGTCCGTTCTTAAAAGACTTGGGTCAGTCTG 1020 
221 SEHQRHPPSCPPLKDLGQSA 240 

1021 CTTCGAGATACACTGTCTCTAACCTGAGCATGCAGACACACGCAGCCCGTATTAGAACAT 1080 
241 SRYTVSNLSMQTHAARIRTP 260 

1081 TCTCTAACTGGCCTTCTAGTGCACTAGTTCATTCCCAGGAACTTGCAAGTGCGGGCTTTT 1140 
261 SNWPSSALVHSQELASAGPY 280 
2 3 

1141 ATTATACA&ACACAGTGATGATGTCAAGTGTTTTTGCTGTGATGGTGGGCTGAGGTGCT 1200 
281 YTGHSDDVKCPCCDGGLRCW300 

1201 GGGAATCTGGAGATGACCCCTGGGTGGAACATGCCAAGTGGTTTCCAA^TGTGAGTACT 1260 
301 ESGDDPWVEHAKWPPRCEYL 320 
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1261 T6CTCAGAATCAAA6GCCAAGAATTTGTCAGCCAAGTTCAA6CTGGCTATCCTCATCTAC 1320 
321 LRIKGQEFVSQVQAGYPH L L 340 

4 5 ^V 6 
1321 TTGAGCAG^TATTATCTACGTCAGACTCCCCAGAAGATGAGAATGCAGACGCAGCAAjJCG 1380 
341 EQ"LLSTSDSPEDENADAAIV360 

1381 TGCATTTTGGCCCTGGAGAAAGTTCGGAAGATGTCGTCATGATGAGCACGCCTGTGGTTA 1440 
361 HFGPGESS EDVVMMSTPVVK 380 

1441 AAGCAGCCTTGGAAATGGGCTTCAGTAGGAGCCTGGTGAGACAGACGGTTCAGCGGCAGA 1500 
381 AALEMGPSRSLVRQTVQRQI 400 

1501 TCCTGGCCACTGGTGAGAACTACAGGACCGTCAGTGACCTCGTTATAG6CTTACTCGATG 1560 
401 LATGENYRTVSDLVIGLL D_A 420 

1561 CAGAAGACGAGATGAGAGAGGAGCAGATGGAGCAGGCGGCCGAGGAGGAGGAGTCAGRTG 1620 
421 EDEMREEQMEQAAEEEESDD 440 

1621 ATCTAGCACTAATCCGGAAGAACAAAATGGTGCTTTTCCAACATTTGACGTGTGTGACAC 1680 
441 LALIRKNKMVLPQHLTC VTP 460 

1681 CAATGCTGTATTGCCTCCTAAGTGCAAGGGCCATCACTGAACAGGAGTGCAATGCTGTGA 1740 
461 M LYCLLSARAI TE QECNAV K 480 

1741 AACAGAAACCACACACCTTACAAGCAAGCACACTGATTGATACTGTGTTAGCAAAAGGAA 1800 
481 QKP HTLQASTLIDTVLAKGN 500 

1801 ACACTGCAGCAACCTCATTCAGAAACTCCCTTCGGGAAATTGACCCTGCGTTATACAGAG 1860 
501 TAATSPRNSLREIDPAL YRD 520 

7 8 tv 9 
1861 ATATATTTG$GCAACAGGACATTAGGAGTCTTCCCACAGATGACATTGCAG^TCTACCAA 1920 

521 ifFqQDIRSLP. TDDIAALPM540 

1921 TGGAAGAACAGTTGCGGAAACTCCAGGAGGAAAGAATGTGTAAAGTGTGTATGGACCGAG 1980 
541 EEQLRKLQEERMCKVCMDRE 560 

1981 AGGTATCCATCGTGTTCATTCCCTGTGGCCATCTGGTCGTGTGCAAAGACTGCGCTCCCT 2040 
561 VSIVPIPCGHLVVCKDCAPS 580 

2041 CTCTGAGGAAGTGTCCCATCTGTAGAGGGACCATCAAGGGCACAGTGCGCACATTTCTCT 2100 
581 LRKCPICRGTIKGT VRTPLS 600 

2101 CCTGAACAAGACTAATGGTCCATGGCTGCAACTTCAGCCAGGAGGAAGTTCACTGTCACT 2160 

2161 CCCAGCTCCATTCGGAACTTGAGGCCAGCCTGGATAGCACGAGACACCGCCAAACACACA 2220 
2221 AATATAAACATGAAAAACTTTTGTCTGAAGTCAAGAATGAATGAATTACTTATATAATAA 2280 
2281 TTTTAATTGGTTTCCTTAAAAGTGCTATTTGTTCCCAACTCAGAAAATTGTTTTCTGTAA 2340 
2341 ACATATTTACATACTACCTGCATCTAAAGTATTCATATATTCATATATTCAGATGTCATG 2400 
2401 AGAGAGGGTTTTGTTCTTGTTCCTGAAAAGCAGGGATTGCCTGCACTCCTGAAATTCTCA 2460 
2461 GAAAGATTTACAATGTTGGCATTTATGGTTCAGAAACTAGAATCTTCTCCCGTTGCTTTA 2520 
2521 AGAACCGGGAGCACAGATGTCCATGTGTTTTATGTATAGAAATTCCTGTTATTTATTGGA 2580 
2581 TGACATTTTAGGGATATGAAATTTTTATAAAGAATTTGTGAGAAAAAGTTAATAAAGCAA 2640 
2641 CATAATTACCTCTTTTTTTTTAAAGAAAAAAAAAAA 2676 
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SEQ ID 13-1 AGTTATATAAAATACGAAGTTTTCAAAAAGAAGGCTAGTGCAACA6AAAA6CTTTGCTAA 60 
61 AACAGATTCTTAGTTATTTGAGGTAACAAAAGAAAGCCATGTCTTGAATTGATTCGTTCT 120 
121 TAATTATAACAGACTTATAGTGGAAAGGGCCTTAAACACAGGCGGACTTTATAAAATGCA 180 
181 GTCTTAGGTTTATGTGCAAAATACTGTCTGTTGACCAGATGTATTCACATGATATATACA 240 
241 GAGTCAAGGTGGTGATATAGAAGATTTAACAGTGAGGGAGTTAACAGTCTGTGCTTTAAG 300 
301 CGCAGTTCCTTTACAGTGAATACTGTAGTCTTAATAGACCTGAGCTGACTGCTGCAGTTG 360 
361 ATGTAACCCACTTTAGAGAATACTGTATGACATCTTCTCTAAGGAAAACCAGCTGCAGAC 420 
421 TTCACTCAGTTCCTTTCATTTCATAGGAAAAGGAGTAGTTCAGATGTCATGTTTAAGTCC 480 
481 TTATAAGGGAAAAGAGCCTGAATATATGCCCTAGTACCTAGGCTTCATAACTAGTAATAA 540 
541 GAAGTTAGTTATGGGTAAATAGATCTCAGGTTACCCAGAAGAGTTCATGTGACCCCCAAA 600 
601 GAGTCCTAACTAGTGTCTTGGCAAGTGAGACAGATTTGTCCTGTGAGGGTGTCAATTCAC 660 
661 CAGTCCAAGCAGAAGACAATGAATCTATCCAGTCAGGTGTCTGTGGTGGAGATCTAGTGT 720 
721 CCAAGTGGTGAGAAACTTCATCTGGAAGTTTAAGCGGTCAGAAATACTATTACTACTCAT 780 



781 GGACAAAACTGTCTCCCAGAGACTCGGCCAAGGTACCTTACACCAAAAACTTAAACGTAT 840 
SEQ. ID 14-2 DKTVSQ RLGQ6TLHQK LKRI21 

841 AATGGAGAAGAGCACAATCTTGTCAAATTGGACAAAGGAGAGCGAAGAAAAAATGAAGTT 900 
22MEKSTILSNWTKESEEKMKF41 

901 TGACTTTTCGTGTGAACTCTACCGAATGTCTACATATTCAGCTTTTCCCAGGGGAGTTCC 960 
— 42 D P S CELYRMSTYSAFPRGVP 61 

9 6 1 TGTCTCAGAGAGGAGTCTGGCTCGTGCTGGCTTTTATTATACAGGTGTGAATGACAAAGT 1020 
62VSERSLARAG FYYTGVNDKV81 

1021 CAAGTGCTTCTGCTGTGGCCTGATGTTGGATAACTGGAAACAAGGGGACAGTCCTGTTGA 1080 
82KCFCCGLMLDNW KQGDSPVE 101 

1081 AAAGCACAGACAGTTCTATCCCAGCTGCAGCTTTGTACAGACTCTGCTTTCAGCCAGTCT 1140 
102 KHRQFYPSCSFVQTLLSASL 121 

1141 GCAGTCTCCATCTAAGAATATGTCTCCTGTGAAAAGTAGATTTGCACATTCGTCACCTCT 1200 
122 QSPSKNMSPVKSRFAHSSPL 141 

1201 GGAACGAGGTGGCATTCACTCCAACCTGTGCTCTAGCCCTCTTAATTCTAGAGCAGTGGA 12 6 0 
142 ERG GIHSNLCSSPLNSRAVE 161 

1261 AGACTTCTCATCAAGGATGGATCCCTGCAGCTATGCCATGAGTACAGAAGAGGCCAGATT 1320 
162 DFSSRMDPCS YAMSTEEARF 181 

1321 TCTTACTTACAGTATGTGGCCTTTAAGTTTTCTGTCACCAGCAGAGCTGGCCAGAGCTGG 1380 
182 LTYSMWPLSFLSPAELARAG 201 

1381 CTTCTATTACATAGGGCCTGGAGACAGGGTGGCCTGTTTTGCCTGTGGTGGGAAACTGAG 1440 
202 FYYIGPGDRV ACFACGGKLS 221 

1441 CAACTGGGAACCAAAGGATGATGCTATGTCAGAGCACCGCAGACATTTTCCCCACTGTCC 1500 
222 NWEPKDDAMSEHRRHF PHCP 241 

1501 ATTTCTGGAAAATACTTCAGAAACACAGAGGTTTAGTATATCAAATCTAAGTATGCAGAC 1560 
242 FLEN TSETQRFSISNLSMQT 261 
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1561 ACACTCTGCTCGATTGAGGACATTTCTGTACTGGCCACCTAGTGTTCCTGTTCAGCCCGA 1620 
262 HSARLRTPLYWPPSVPVQPE 281 

1621 GCAGCTTGCAAGTGCTGGATTCTATTACGTGGATCGCAATGATGATGTCAAGTGCTTTTG 1680 
282 QLASAGPYYVDRNDD VKC PC 301 

16 81 TTGTGATGGTGGCTTGAGATGTTGGGAACCTGGAGATGACCCCTGGATAGAACACGCCAA 1740 
302 CDGGLRCWEPGDDPWIE HAK 321 

12 

17 4 1 ATGGTTTCCAAG^TGTGAGTTCTTGATACGGATGAAGGGTCAGGAGTTTGTTGATGAGAT 1800 
322 W P P R C BPLIRMKGQEPVDEI 341 



1801 TCAAGCTAGATATCCTCATCTTCTTGAGCAGCTGTTGTCCACTTCAGACACCCCAGGAGA 1860 
342 QARYPHLLEQlLSTSDTPGE 361 

1861 AGAAAATGCTGACCCTACAGAGACAGTGGTGCATTTTGGCCCTGGAGAAAGTTCGAAAGA 1920 
362 ENAD PTrTVVHPGPGESSKD381 

1921 TGTCGTCATGATGAGCACGCCTGTGGTTAAAGCAGCCTTGGAAATGGGCTTCAGTAGGAG 1980 
382 VVMMSTPVVKAALEMGPSRS 401 

1981 CCTGGTGAGACAGACGGTTCAGCGGCAGATCCTGGCCACTGGTGAGAACTACAGGACCGT 2040 
~4Q2 : ~K V 'R " "Q T V Q R "Q ~"I "IT 71 A~"T " : 'G ~E~ N Y R T V ^421 

2041 CAATGATATTGTCTCAGTACTTTTGAATGCTGAAGATGAGAGAAGAGAAGAGGAGAAGGA 2100 
422 NDIVSVLLMAEDERREEEKE 441 



2101 AAGACAGACTGAAGAGATGGCATCAGGTGACTTATCACTGATTCGGAAGAATAGAATGGC 2160 
442 RQTEEMASeDLSLIRKNRMA 461 

2161 CCTCTTTCAACAGTTGACACATGTCCTTCCTATCCTGGATAATCTTCTTGAGGCCAGTGT 2220 
462 LPQQLTHVLPILDNLLEASV 481 

2221 AATTACAAAACAGGAACATGATATTATTAGACAGAAAACACAGATACCCTTACAAGCAAG 2280 
482 ITKQEHDIIRQKTQIPLQAR 501 

2281 AGAGCTTATTGACACCGTTTTAGTCAAGGGAAATGCTGCAGCCAACATCTTCAAAAACTC 2340 
502 ELIDTVLVKGNAAANIPKNS. 521 



2341 TCTGAAGGAAATTGACTCCACGTTATATGAAAACTTATTTOTGGAAAAGAATATGAAGTA 2400 
522 LKEIDSTLYENLP vEKNMKY 541 

2401 TATTCCAACAGAAGACGTTTCA^GCTTGTCATTGGAAGAGCAGTTGCGGAGATTACAAGA 2460 
542 IPTEDVS«LSLEEQLRRLQE 561 

2461 AGAACGAACTTGCAAAGTGTGTATGGACAGAGAGGTTTCTATTGTGTTCATTCCGTGTGG 2520 
562 ERTCKVCMDREVS IVPIPCG 581 

2521 TCATCTAGTAGTCTGCCAGGAATGTGCCCCTTCTCTAAGGAAGTGCCCCATCTGCAGGGG 2580 
582 HLVVCQECAPSL RKCPICRG 601 

2581 GACAATCAAGGGGACTGTGCGCACATTTCTCTCATGAGTGAAGAATGGTCTGAAAGTATT 2640 
602 TIKGTVRTPLS* 
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2641 GTTGGACATCAGAAGCTGTCAGAACAAAGAATGAACTACTGATTTCA6CTCTTCA6CAGG 2700 
2701 ACATTCTACTCTCTTTCAAGATTAGTAATCTTGCTTTATG AAGGGTAGCATTGTATATTT 2760 
27 61 AAGCTTAGTCTGTTGCAAGGGAAGGTCTATGCTGTTGAGCTACAGGACTGTGTCTGTTCC 2820 
2821 AGAGCAGGAGTTGGGATGCTTGCTGTATGTCCTTCAGGACTTCTTGGATTTGGAATTTGT 2880 
2881 GAAAGCTTTGGATTCAGGTGATGTGGAGCTCAGAAATCCTGAAACCAGTGGCTCTGGTAC 2940 
2941 TCAGTAGTTAGGGTACCCTGTGCTTCTTGGTGCTTTTCCTTTCTGGAAAATAAGGATTTT 3000 
3001 TCTGCTACTGGTAAATATTTTCTGTTTGTGAGAAATATATTAAAGTGTTTCTTTTAAAGG 3060 
3061 CGTGCATCATTGTAGTGTGTGCAGGGATGTATGCAGGCAAAACACTGTGTATATAATAAA 3120 
3121 TAAATCTTTTTAAAAAGTGTAAAAAAAAAAA 3151 



Fig. 6 (cont.) 
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